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Cancer Panel : Poumon
Mutations et fusions de gènes par séquençage Next-Generation

Prémisse Les tumeurs du poumon sont issues de modi-
fi cations génétiques dans les tissus. Dans 25 % 
des cas, on retrouve des mutations ou fusions 
de gènes pour lesquelles une thérapie, sous 
forme d’inhibiteurs de la tyrosine kinase, est 
disponible.
C’est pourquoi, pour le traitement des patients 
ayant des tumeurs pulmonaires avancées, un 
diagnostic moléculaire exhaustif est décisif.

Le séquençage Next-Generation sert de base 
pour un traitement anti-tumoral spécifi que 
personnalisé des patients atteints d’un carci-
nome pulmonaire non à petites cellules (NSCLC). 
Comme la quantité de matériel d’examen est 
souvent limitée chez les patients atteints d’un 
NSCLC, Viollier propose la recherche de muta-
tions et de fusions de gènes à partir d’un seul 
échantillon.

Sens

Diagnostic

Nouveau

• Analyse et interprétation de plus de 400 mutations ponctuelles et insertions / délétions au 
niveau du DNA dans 22 gènes associés à des tumeurs (EGFR, HER2, KRAS, BRAF inclus)

• Détection supplémentaire de fusions de gènes des gènes ALK1, ROS1, RET et NTRK1 au 
niveau du RNA

L’analyse peut être e� ectuée sur de très petites biopsies et sur des aspirations à l’aiguille fi ne à 
partir d’une teneur minimale en cellules tumorales de 10 %.

Méthode Séquençage Next-Generation
 → Le séquençage Next-Generation est accrédité chez Viollier selon la norme EN/ISO 17025 
et 15189.

Matériel Biopsie ou ponction à l’aiguille fi ne

Prix CHF 2’855.10 Panel de 4 gènes (EGFR, HER2, KRAS, BRAF) et fusions de gènes 
(ALK1, ROS1, RET, NTRK1) 

CHF 3’330.95 Panel de 22 gènes et fusions de gènes
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Mutations

■ EGFR 12 %

■ HER2 2 %

■ KRAS 28 %

■ BRAF 3 %

Fusions de gènes

■ ALK1 2 %

■ ROS1 1 %

■ RET 1 %

■ NTRK 1 %

■ inconnu 50 %

Au moyen de techniques les plus modernes, 

les modifi cations pour 50 % de toutes les tumeurs 

pulmo naires peuvent être identifi ées

adapt. selon mycancergenome.org

Tout à partir 

d’un seul 

échantillon
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