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SARS-CoV-2 Genom-Sequenzierung
Eindeutige Identifikation der Virusvarianten

Hintergrund SARS-CoV-2 zeigt eine hohe genetische Vielfalt, da das Genom monatlich durchschnittlich  
an zwei Positionen mutiert. Besonderes Interesse gilt im Rahmen der Pandemiebekämpfung 
Varianten mit Mutationen, welche Übertragbarkeit, Virulenz, Immunkontrolle oder Nach-
weisbarkeit des Virus verändern. Für eine eindeutige Klassifizierung ist die vollständige 
Sequenzierung des Virusgenoms erforderlich.
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Identifi zierte Varianten Schweiz

Variante Häufigkeit (Mai 2021) Übertragbarkeit Reinfektionsrate

B.1.1.7 (Alpha) 93.4% erhöht evtl. erhöht

B.1.351 (Beta) 1.5% erhöht evtl. erhöht

P.1 (Gamma) 0.8% evtl. erhöht evtl. erhöht

B.1.617.2 (Delta) 0.5% erhöht evtl. erhöht

B.1.617.1 (Kappa) 0.1% evtl. erhöht evtl. erhöht

Weitere 3.75% unbekannt unbekannt

Westeuropa 1 + 2 nicht mehr aktiv

Indikation → Nur auf schriftliche Einzelfallanordnung durch einen Kantonsarzt:
•	SARS-CoV-2 Infektion nach Impfung
•	SARS-CoV-2 Reinfektion
•	Verdacht auf Vorliegen einer besorgniserregenden Variante
•	Auffällige oder grössere Ausbrüche
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